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Előzmény

• Genom adatok rendszerezése, érthetőbbé tétele

• A bikanevelő célpárosítás hatékonyságának 
növelése

• A tenyészetek genetikai munkájának segítése

• Génbank Semex Magyarország segítség, 
fejlesztés Martin Tamással



Párosítási program

Telepi felhasználó

• Genom adatok megtekintése

• Állományelemző funkció

• Párosítási tervek 
megtekintése

Párosítási program

• Hímivar adatok kezelése

• Nőivar adatok kezelése
• Állományelemző funkció 

(genom)

• Párosítás kezelése



Telepi felhasználó

• Állományelemző funkció

• Elemezhető az állomány bármely genom tenyészértéke

• Születési évenként nyomon követhető a genetiai előrehaladás 
az állományban

• Elemezhető, hogy az állomány mely tenyészértékek terén 
fejlesztendő

• Megállapítható, hogy az állomány mely küllemi paraméterei 
javítandóak nagymértékben



Telepi felhasználó



Állományelemző 



Állományelemző



A párosítás inputjai

Hímivar
1. Hagyományos tenyészértékbecslés eredményei
2.Genomikai tenyészértékbecslés eredményei

Nőivar
1. Hagyományos tenyészértékbecslés eredményei
2.Genomikai tenyészértékbecslés eredményei

Pedigré információk



A párosítás alapelvei

„Hasonlót a hasonlóval”

Hímivar genomikai értékek – Nőivar genomikai értékek

Hímivar hagyományos
 tenyészértékek

–   Nőivar  hagyományos   
tenyészértékek



A párosítás folyamata

• Közös elemzés a tenyésztővel  tenyészcélok 
                   megfogalmazása

• Meghatározni, mely értékekkel dolgozzon

• Tenyésztési stratégia választása pedigré 
      korrekció

• Megadni a telepen lévő termékenyítési indexet 
 adagszám korrekció



A párosítás folyamata

Nőivar kiválasztása



Nőivar kijelölése

• Kijelölés

• ENAR szám alapján

• Születési idő alapján

• Bikanevelő státusz 
alapján



A párosítás folyamata

Nőivar kiválasztása

Hímivar kiválasztása



Hímivar kijelölés
• Kijelölt tenyészértékek alapján sorrendet állít fel a rendszer

• Az index számítás standardizálás alapján megy

• Különböző szűrök
• Béta kazein
• Kappa kazein
• Szarvaltság

• A gép csak ajánl de hozzá lehet rendelni más tenyészbikákat is

• A konténerben lévő készletet is képes kezelni, adott esetben 
készlet kivezetésre is alkalmas



A párosítás folyamata

Nőivar kiválasztása

Hímivar kiválasztása

Párosítási folyamat



Párosítási folyamat

• Minden tenyésztő 
magának 
konfigurálhatja, hogy 
mely tenyészérték 
mennyire fontosak 
számára (1-5)

• A legjobb értékkel 
rendelkezőre a 
legjobbat ajánlja



A párosítás folyamata
Nőivar kiválasztás

Hímivar kiválasztása

Párosítási folyamat

Párosítási folyamat végeredménye



Párosítási folyamat végeredménye

• Kizárások
• Küllem (konfigurálható)
• Származás (beltenyésztés, import állatok kezelése)
• Haplotípusok (felsorolni)

• Minden esetben manuálisan párosítunk abban az 
esetben, ha a program nem talál megfelelő hímivart a 
kijelölt bikaparkban

• Ha szakmailag a végeredmény egyes részeivel nem 
értünk egyet, akkor manuálisan változtathatunk a 
végeredményen



Nyomtatási kép



Előnyök

• Segíti a tenyésztőknek az információk könnyebb befogadását

• A tenyésztők láthatják a párosítások végeredményeképp 

keletkező genetikai előnyöket

• Megkönnyíti a tenyészbika választást

• Az állatok külleme optimalizálható

• Mindig a legjobb párosítást adja meg a beállított 

tenyészcéloknak megfelelően

• A bel és rokontenyésztés könnyen kezelhető



Hátrányok

A nem jól beállított program hibás döntések et is 
eredményezhet!!

Genetikai beszűkülés       mindig a legjobb bikákat fogja a 
program használni (adagszámot korlátozni szükséges)
 

 



Köszönöm a megtisztelő figyelmet!
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